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Sources : PRA Reptiles (2026)
PRA Crapaud vert Lorraine (2018)

Concept d’unité de conservation
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Approche combinée pour la délimitation spatiale 
et génétique des populations

2. Apport des données génétiques là où l’information est disponible

1. Délimitation par regroupement de stations proches géographiquement 
(Eggert 2018)
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Source : Joly (2019)

1. Délimitation par regroupement de stations proches 
géographiquement
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30 unités de 
conservation (UC)
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1. Microsatellites (n = 6)

2. STRUCTURE = délimitation de clusters génétiques, 
estimation de l’introgression entre clusters (échanges 
génétiques)

3. FST = flux de gènes

2. Approche génétique



Isolement par la distance ?
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FST > 0.15 => différenciation importante entre unités
(0 ≥ FST ≤1)
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1. Confirmation d’unités contiguës

2. Mais peut-être limite UC 14 et 15 à ajuster

Comparaison des approches spatiale et génétique
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1. Confirmation d’unités contiguës

2. Mais peut-être limite UC 14 et 15 à ajuster

3. Confirmation des divisions le long de la Sarre et dans la forêt 
de Haguenau

4. Singularité des populations en carrière : origine ?

5. On retrouve des allèles communs aux deux vallées : 
connexion passée ? Colonisation depuis une même origine ?

Comparaison des approches spatiale et génétique
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En conclusion

1. Espèce assez bien répartie mais populations très morcelées

2. Intérêt de combiner les deux approches pour identifier des 
ruptures de continuité en l’absence de barrières paysagères 
et inversement

3. Intérêt de la génétique pour comprendre la dynamique de 
dispersion et mieux appréhender les échanges entre secteurs



Merci pour votre attention !
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